
赋能药物创新的 RNA 基础研究重大研究计划 

2026 年度项目指南 

    

  核糖核酸（RNA）是生命起源的最初分子形式，多维度参与并调控重

要生命过程。RNA 研究在广度和深度上不断革新对生命活动基本规律的认

知，已成为生命健康领域发展最为迅速的研究前沿。RNA 科学突破具有巨

大的应用前景，特别是 RNA 药物新兴产业正成为新质生产力的重要组成

部分。RNA 药物具有靶向性强、成药靶点多、治疗效益高和开发周期短等

优势，是引领下一代药物研发的主角。由于对 RNA 复杂动态特性及其调

控规律研究不足，RNA 药物创制的底层使能技术缺乏，制约了 RNA 药物

创新。本重大研究计划针对 RNA 药物研发的瓶颈问题，立足 RNA 基础研

究和技术创新，赋能 RNA 药物创制。本计划的前瞻性部署实施将为我国

RNA 生物医药发展提供新机遇，确立我国在 RNA 研究领域的国际引领地

位。 

  一、科学目标 

  面向 RNA药物创制的国家重大需求，开发精准高效、在体原位的 RNA

研究新体系，整合赋能 RNA 药物的多模态组学数据，构建数据深度挖掘

方法，实现跨尺度全生命周期 RNA 调控机制解析与功能阐释；聚焦重大

疾病发生发展过程中关键 RNA 的动态变化特征，挖掘基于 RNA 的精准诊

疗新靶点，发展 RNA 药物分子智能设计方法及精准递送策略，创新 RNA

药物研发的底层使能技术，实现以“同一健康”为目标的全景式 RNA 药

物（如人药、兽药、农药等）研发。 



  二、核心科学问题 

  （一）RNA 复杂动态特性的规律解析与功能阐释。 

  针对 RNA 种类多样、修饰丰富、结构动态、功能复杂等特点所带来

的研究挑战，从多学科视角揭示 RNA 的转录、加工、代谢、翻译等全生

命周期的新规律及新机制，为 RNA 药物创新提供理论基础。 

  （二）基于 RNA 的疾病精准诊疗与原创靶点发现。 

  针对重大疾病发生发展过程中 RNA 调控网络复杂、成药靶点不明的

难题，发展关键 RNA 的功能表征和精准筛选策略，阐明 RNA 调控异常的

致病机理，发现重要标志物及原创靶点。 

  （三）突破 RNA 药物创新瓶颈的底层使能技术。 

  针对 RNA 复杂性导致的基础研究及药物创制短板，开发高效解析和

精准调控 RNA 分子的共性技术，发展 RNA 药物设计、靶向递送、生物利

用的创新方案，为 RNA 药物研发提供技术保障。 

  三、2026 年度资助研究方向 

  （一）培育项目。 

  围绕上述科学问题，以本重大研究计划总体科学目标为牵引，拟以培

育项目的方式资助探索性强、选题新颖的申请项目，优先支持以下研究方

向： 

  1. 关键 RNA 及其功能元件鉴定与调控机制解析。 

  利用多学科交叉研究手段鉴定关键 RNA 及其功能元件；深入研究核

心功能元件及相关互作因子在 RNA 生成、加工、代谢、翻译等过程中的

调控机制，并揭示其在重要生理过程中的功能；鉴定驱动重大疾病发生发



展的 RNA 元件及互作因子，阐明其致病机理，为 RNA 药物智能设计提供

理论依据。 

  2. RNA 驱动的重大疾病诊断和干预。 

  比较分析生理及病理条件下 RNA 动态变化特征，筛选并验证基于

RNA 的高灵敏度疾病标志物，阐释其与疾病发生发展的关系；发现和表征

特定 RNA 分子，助力重大疾病的早期筛查和预后评估；开发针对疾病相

关 RNA 的在体降解、高效编辑等技术，精准校正致病突变或调控关键基

因表达，为重大疾病的有效干预奠定基础。 

  3. 基于 RNA 的病原演化规律与感染机制解析。 

  采用跨系统、多组学的全景研究模式，结合人工智能技术开发，系统

解析病原及宿主相关 RNA 在环境、种群、个体、器官等不同尺度的数据，

高效挖掘和预警新病原，阐明重要已知病原的演化与跨物种传播规律；深

入解析重大病原（如病毒、细菌、真菌等）感染过程中，病原及宿主相关

RNA 动态合成、定位与转运等关键过程及其调控机制，揭示 RNA 在病原

感染、宿主互作、免疫应答与免疫逃逸过程中的关键作用，为防治病原感

染与传播提供原创靶点和新型策略。 

  4. 功能 RNA 分子的理性设计。 

  揭示 RNA 的构象、能量、动力学等物理化学特性，阐明 RNA 折叠、

互作、催化等基本原理；从头设计并合成功能 RNA 分子，鼓励探索全新

的 RNA 功能形态，验证其物理学、化学和生物学特性；推动 RNA 从“被

动发现”向理性设计功能元件转变，并探索在分子传感、基因调控、免疫

稳态维持、药物递送等领域的应用。 



  5. 跨尺度 RNA 数据获取及功能解码。 

  开发多尺度 RNA 组学及示踪技术，解析 RNA 的序列、结构及修饰特

征，揭示 RNA 功能元件的调控规律；开发多模态数据挖掘的人工智能方

法，从海量 RNA 组学数据中提取深层特征，揭示 RNA 的调控功能、作用

机制与进化规律，探索能够揭示 RNA 调控共性规律的可解释模型；聚焦

RNA 药物开发场景，智能预测并验证具有药物开发潜力的靶点，精准设计

RNA 编辑工具、药物及疫苗。 

  6. RNA 精准递送与药物创制。 

  揭示 RNA 分子碱基序列、化学修饰、骨架改造等与其活性效率、稳

定性、免疫原性等关键参数的映射规律；阐明 RNA 载体的化学组成、内

部构造、表面性质等对递送过程的调控作用，突破现有 RNA 递送载体技

术瓶颈；发展稳定、高效、低成本的 RNA 药物储存和运输方法；建立适

配多元化疾病防治需求的 RNA 药物研制技术体系，系统评价 RNA 药物的

有效性、安全性和代谢行为等关键特征，为 RNA 药物的精准递送和理性

设计提供基础依据。 

  （二）重点支持项目。 

  围绕核心科学问题，以总体科学目标为牵引，立足研究范式创新，对

于前期研究基础积累较好，特别是与本重大研究计划其他申请项目能够形

成学科交叉、优势互补且对总体科学目标形成重要贡献的申请项目，将以

重点支持项目的方式予以资助，优先支持以下研究方向： 

  1. RNA 多维修饰图谱及调控规律。 



  发展高精度、定点、定量的全转录组水平 RNA 修饰检测新技术和新

方法，绘制 RNA 多维修饰图谱并实现功能注释；建立单分子 RNA 修饰检

测和操控技术，支持多种修饰的同时检测及定点操控；系统识别和表征新

型 RNA 修饰，鉴定新型 RNA 修饰书写、擦除、阅读及其调控因子；研究

RNA 化学修饰对在体 RNA 功能的影响和机制；发现调控关键生理及病理

过程的重要 RNA 修饰位点，为提升 RNA 药物性能提供科学支撑。 

  2. RNA 动态结构与原位互作。 

  建立高通量、高灵敏度、高精度的 RNA 结构和互作的原位测定技术，

精准捕捉 RNA 分子的高分辨动态结构变化过程；发展功能性 RNA 连续大

尺度动态三维结构的新型解析方法，建立动态结构数据存储、分析、展示

的新模式；整合并模拟 RNA 动态结构及其原位相互作用，系统解析关键

生理及病理过程中 RNA 结构动态特征及其功能关联机制，为靶向 RNA 的

药物设计提供精准靶点和理论支持。 

  3. RNA 定位示踪与功能操控。 

  发展高灵敏、高分辨、低干扰的 RNA 分子标记与成像的新原理、新

方法与新技术，实现单分子和活体水平上的 RNA 原位标记与动态监测；

解析 RNA 胞内定位的调控机制，发展时间、空间可控的 RNA 加工、运

输、降解等代谢过程的操控技术，为药物 RNA 的体内递送及胞内代谢提

供关键理论和技术支持。 

  4. RNA 高质量数据集及可视化交互平台。 

  建立 RNA 高质量数据集管理的标准规范和共享机制，研发多模态、

跨尺度 RNA 大数据汇交存储、审编处理和可视化交互的关键技术；构建



我国 RNA 数据资源创新平台，保障数据分级分类管理和安全共享，实现

RNA 大数据的高效利用，为赋能药物创新的 RNA 基础研究提供基础设施

平台保障。 

  5. RNA 药物体内命运与功能输出调控机制。 

  系统研究 RNA 药物及其递送体系的体内命运调控规律。重点阐明递

送体系、RNA 化学修饰与结构及其与内源性调控因子的相互作用如何决定

组织分布、RNA 稳定性、靶基因调控效能与免疫原性；解析 RNA 药物体

内循环、组织富集、细胞摄取、亚细胞定位至胞内功能等关键环节的调控

机制；揭示不同组织/细胞中的有效作用窗口及毒性来源，建立“稳定性—

靶向性—调控效能—安全性”的关联框架，为 RNA 药物的理性设计和安

全高效应用提供机制基础与共性方法。 

  四、2026 年度资助计划 

  2026 年度拟资助培育项目 40－45 项，直接费用资助强度约为 60 万

元/项，资助期限为 3 年，培育项目申请书中研究期限应填写“2027 年 1

月 1 日－2029 年 12 月 31 日”；拟资助重点支持项目 5－7 项，直接费

用约为 280 万元/项，资助期限为 4 年，重点支持项目申请书中研究期限

应填写“2027 年 1 月 1 日－2030 年 12 月 31 日”。 

  五、申请要求及注意事项 

  （一）申请条件。 

  本重大研究计划项目申请人应当具备以下条件： 

  1. 具有承担基础研究课题的经历； 

  2. 具有高级专业技术职务（职称）。 



  在站博士后研究人员、正在攻读研究生学位以及无工作单位或者所在

单位不是依托单位的科学技术人员不得作为申请人进行申请。 

  （二）限项申请规定。 

  执行《2026 年度国家自然科学基金项目指南》“申请规定”中限项

申请规定的相关要求。 

  （三）申请程序。 

  1. 申请人应根据本重大研究计划拟解决的核心科学问题和项目指南

公布的拟资助研究方向，自行拟定项目名称、科学目标、研究内容、技术

路线和直接费用等。 

  2. 本重大研究计划项目实行无纸化申请，申请人应当按照科学基金网

络信息系统（以下简称“信息系统”）中重大研究计划项目的填报说明与

撰写提纲要求在线填写和提交电子申请书及附件材料。申请书提交日期为

2026 年 3 月 1 日－2026 年 3 月 20 日 16 时。 

  3. 申请书中的资助类别选择“重大研究计划”，亚类说明选择“培育

项目”或“重点支持项目”，附注说明选择“赋能药物创新的 RNA 基础

研究”，受理代码选择 T03，根据申请的具体研究内容选择不超过 5 个申

请代码。 

  培育项目和重点支持项目的合作研究单位不得超过 2 个。 

  4. 申请人在“立项依据与研究内容”部分，首先明确申请对应本项目

指南中的资助研究方向，以及对解决本重大研究计划核心科学问题、实现

本重大研究计划科学目标的贡献。 



  如果申请人已经承担与本重大研究计划相关的其他科技计划项目，应

当在申请书正文的“研究基础与工作条件”部分论述申请项目与其他相

关项目的区别与联系。 

  （四）申请注意事项。 

  申请人和依托单位应当认真阅读并执行本项目指南、《2026 年度国

家自然科学基金项目指南》和《关于 2026 年度国家自然科学基金项目申

请与结题等有关事项的通告》中相关要求。 

  1. 依托单位应当按照要求完成依托单位承诺、组织申请以及审核申请

材料等工作。在 2026 年 3 月 20 日 16 时前通过信息系统逐项确认提交本

单位电子申请书及附件材料，并于 3 月 21 日 16 时前在线提交本单位项

目申请清单。未按时提交项目清单的申请将不予接收。 

  2. 为实现重大研究计划总体科学目标和多学科集成，获得资助的项目

负责人应当承诺遵守相关数据和资料管理与共享的规定，项目执行过程中

应关注与本重大研究计划其他项目之间的相互支撑关系。 

  3. 为加强项目的学术交流，促进项目群的形成和多学科交叉与集成，

本重大研究计划将每年举办 1 次资助项目的年度学术交流会，并将不定期

地组织相关领域的学术研讨会。获资助项目负责人有义务参加本重大研究

计划指导专家组和管理工作组所组织的上述学术交流活动，并认真开展学

术交流。 

  （五）咨询方式。 

  国家自然科学基金委员会交叉科学部交叉科学三处 

  联系电话：010-62327096 



 


